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Класификација типова коронавируса на основу података добијених из аминокиселинских и нуклеотидних
секвенци

САДРЖАЈ МОЛБЕ:

Значај теме и области:
Коронавируси (eng. coronavirus) су фамилија вируса која је добила име захваљујући својој специфичној
морфолошкој структури -- површинским протеинима у облику шиљака који чине да целокупан вирус
поприми облик круне (lat. corona) [1, 2]. Њихови геноми су веома дугачки и узрочници су многих болести
код свог домаћина. Како се различити типови коронавируса разликују по томе колико су заразни, колико
озбиљне последице могу изазвати и који део тела је инфициран њиховом појавом, класификација ових
вируса је веома значајна како са медицинског становишта, тако и са становишта јавног здравља.
Прецизна класификација омогућава бржу изолацију и успешан третман пацијента, даје увид у то која би
вакцина била најефикаснија за дати сој и како се најбоље заштитити од вируса и спречити његово
ширење.
Специфични циљ рада:
Циљ овог рада је развој и анализа перформанси неколико различитих класификатора за идентификацију
врста коронавируса. Сваки класификатор ће бити заснован на неком алгоритму истраживања података, а
заједнички задатак им је да на основу понављајућих секвенци [3] (eng. repeats) добијених из
специфичних вирусних протеина (нпр. гликопротеин) што прецизније класификују инстанцу добијену на
улазу. Рад ће, најзад, садржати и евалуацију сваког модела, те ће идентификовати најефикаснију методу
класификације за разликовање вирусних типова.
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