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Молим да ми се одобри израда мастер рада под насловом:

,,Конструкциjа метода за одређивање профила експресиjе гена ПБМЦ ћелиjа ”

Значаj теме и области:

Узорци биолошког материjала могу да садрже више хетерогених типова ћелиjа или да буду комбиновани
од ћелиjа неког конкретног типа. Анализа експресиjе гена се користи за одређивање функциjе ћелиjе
како у нормалном окружењу тако и у разним патолошким стањима. Профили експресиjе гена се користе
за одређивање типова и подтипова имуних ћелиjа и промене везане за разне болести. Jедна од група
ћелиjа коjа чини битан део хуманог имуног система jе ПБМЦ (енг. PBMC, Peripheral Blood Mononuclear
Cells). ПБМЦ има сложену улогу у активирању и постављању имуног одговора у случаjу обољевања од
различитих патогена, канцера и токсина. Вредност експресиjе гена за ПБМЦ се добиjаjу коришћењем СЦТ
технологиjе (енг. SCT, Single Cell Transcriptomics) коjа може у jако кратком времену да одреди вредности
за више десетина хиљада гена у узорку величине неколико хиљада поjединачних ћелиjа. Добиjене вредност
експресиjе гена се представљаjу у облику ретке матрице са великим броjем димензиjа. Претходни покушаjи
конструкциjе профила [1] су рађени на мањим узорцима, уз коришћење релативно jедноставних мера
растоjања, са резултатима коjи су варирали у прецизности у поjединим случаjевима.

Специфични циљ рада:

Циљ рада jе конструкциjа, уз коришћење већег узорка ПБМЦ ћелиjа, нове методе за формирање профила
експресиjе гена коjи би са високом прецизношћу у кратком временском интервалу могли да одреде типове
и подтипове ПБМЦ ћелиjа. Коришћење ових профила би било од велике користи за диjагностику стања
ћелиjа у случаjу оболелих пациjената.
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