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MOJIBA
3A OJOBPABAILE TEME MACTEP PAJTA

Moaum ma Mu ce omobpu u3paga MacTep paja Mo HACTOBOM:

» Koncmpyxuuja memoda 3a odpehusarbe npoguaa excnpecuje eena IIBMI] heauja 7’

3Havaj TemMe u objacTu:

V30piin OHOJIOMIKOT MaTeprjaia MOTY Jia CaJIpXKe BHUIIE XeTepPOreHnX THUIoBa hesuja mian ja O6ymay KOMOMHOBAHU
ox heymja HEeKOr KOHKpeTHOI Tuila. AHajm3a eKclipecuje IeHa ce KOpuUCTH 3a ojpehuBame dyHnkimje hemuje
KaKO y HOPMAaJIHOM OKDPY2KE€HbY TaKO M Y PA3HUM MaTOJIONIKUM cTambuMa. [Ipoduan ekcrpecuje reHa ce KOpUCTe
3a ompebhuBame THIOBA M MOATHIIOBA MMyHHX hejMja W IIpOMEHEe Be3aHe 3a pas3He Oojectu. Jemna o rpyma
hesja koja yunu Guran meo xymanor umynor cucrema je IIBMII (eur. PBMC, Peripheral Blood Mononuclear
Cells). TIBMII uma cioxkeHy yJaory y aKTHBUPaly M NOCTaBJbalby MMYHOT OJITOBOpA y CIy4ajy obosbeBarba O
pas/IMYUTUX [IaTOreHa, KaHIlepa U TOKCuHa. BpemgHoct ekcipecuje rera 3a [IBMII ce nobujajy kopumthemem CLIT
rexuosioruje (ear. SCT, Single Cell Transcriptomics) Koja MOXKe y jaKO KPATKOM BPEMEHY Jia OJIPEIIU BPETHOCTH
3a BUIIE JECETUHA XUJbaJla TeHa Yy Y30PKY BeJIMYNHE HEKOJIMKO XUbaJa ojequaadnnx henuja. Tobujene BpegHoCT
€KCIIPeCHUje TeHa Ce MIPEJICTABIbAjy Vv OOIMKY PEeTKE MATPHIIE Ca BeJIMKUM OpojeM numen3uja. lIperxoman nokyimajun
KoHCTpyKimje npodmna [1] ¢y palern Ha Mamnum y3opnuma, y3 KOpUIMheme DeJaTHBHO jeTHOCTABHAX Mepa
pacrojama, ca pe3yaTaTuMa KOju Cy BapUPAJH y IIPENU3HOCTH Y IOjeJIMHUM CJIydajeBUMA.

CoenmududHu 1ub paga:

ITum pama je KoHCTpyKIHja, y3 Kopurhemhe Beher y3opka I[IBMII henunja, noBe MeTose 3a dpopmupame mpoduia
eKCIIpecrje reHa KOju 61 ca BUCOKOM IPEIU3HOINY y KPATKOM BPEMEHCKOM WHTEPBAJIY MOIJIU JIa OJpejie THIIOBE
u noarunose [IBMII henuja. Kopumheme oBux npoduia 6u 6o o BeJIUKe KOPUCTH 32 JUjalrHOCTUKY CTaba
henuja y ciydajy obosiesinx malujeHara.
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